Table 5.

Allele frequencies for 15 STR loci in population of Yaroslavl (N = 50)

	Allele
	CSF1PO
	D3S1358
	D5S818
	D7S820
	D8S1179
	D13S317
	D16S539
	D18S51
	D21S11
	FGA
	PentaD
	PentaE
	TH01
	TPOX
	vWA

	4
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	5
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.020
	-
	-
	-

	6
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.240
	-
	-

	7
	-
	-
	0.030
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.200
	0.150
	-
	-

	8
	-
	-
	-
	0.170
	0.010
	0.130
	0.020
	-
	-
	-
	-
	0.010
	0.070
	0.570
	-

	9
	0.050
	-
	0.030
	0.130
	0.010
	0.070
	0.050
	-
	-
	-
	0.300
	0.030
	0.200
	0.070
	-

	9.3
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.340
	-
	-

	10
	0.240
	-
	0.090
	0.340
	0.060
	0.100
	0.090
	0.010
	-
	-
	0.140
	0.110
	-
	0.060
	-

	11
	0.250
	-
	0.370
	0.220
	0.120
	0.320
	0.260
	0.010
	-
	-
	0.150
	0.080
	-
	0.270
	-

	11.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	12
	0.390
	-
	0.290
	0.130
	0.220
	0.270
	0.310
	0.110
	-
	-
	0.180
	0.150
	-
	0.030
	-

	13
	0.050
	-
	-
	0.010
	0.290
	0.070
	0.240
	0.090
	-
	-
	0.180
	0.070
	-
	-
	-

	13.2
	-
	-
	0.180
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	14
	0.020
	0.070
	0.010
	-
	0.180
	0.040
	0.030
	0.100
	-
	-
	0.050
	0.080
	-
	-
	0.090

	15
	-
	0.360
	-
	-
	0.060
	-
	-
	0.200
	-
	-
	-
	0.100
	-
	-
	0.080

	16
	-
	0.250
	-
	-
	0.050
	-
	-
	0.200
	-
	-
	-
	0.070
	-
	-
	0.210

	17
	-
	0.220
	-
	-
	-
	-
	-
	0.130
	-
	-
	-
	0.030
	-
	-
	0.210

	18
	-
	0.090
	-
	-
	-
	-
	-
	0.090
	-
	0.040
	-
	0.040
	-
	-
	0.290

	19
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.050
	-
	0.070
	-
	-
	-
	-
	0.110

	20
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	0.170
	-
	0.010
	-
	-
	0.010

	21
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.170
	-
	-
	-
	-
	-

	21.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	-
	-
	-
	-
	-

	22
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.240
	-
	-
	-
	-
	-

	22.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-

	23
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.130
	-
	-
	-
	-
	-

	23.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	24
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.090
	-
	-
	-
	-
	-

	25
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.060
	-
	-
	-
	-
	-

	26
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-

	27
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.020
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-

	28
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.150
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	28.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.140
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.240
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.080
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.090
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.090
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.140
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.040
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	HO
	0.820
	0.820
	0.600
	0.920
	0.780
	0.760
	0.800
	0.920
	0.880
	0.880
	0.760
	0.860
	0.780
	0.560
	0.780

	HE
	0.729
	0.753
	0.744
	0.781
	0.818
	0.794
	0.774
	0.870
	0.864
	0.857
	0.808
	0.897
	0.767
	0.598
	0.809

	PD
	0.852
	0.865
	0.880
	0.877
	0.923
	0.900
	0.894
	0.953
	0.946
	0.934
	0.913
	0.960
	0.894
	0.763
	0.930

	PE
	0.637
	0.637
	0.291
	0.836
	0.562
	0.527
	0.599
	0.836
	0.755
	0.755
	0.527
	0.715
	0.562
	0.246
	0.562

	P
	0.333
	0.465
	0.006
	0.256
	0.108
	0.092
	0.776
	0.865
	0.632
	0.182
	0.174
	0.152
	0.773
	0.234
	0.918


Ho: observed heterozygocity;He: expected heterozygocity; PD:power of discrimination;PE: power of exclusion; P: p values for Hardy-Weinberg expectations (exact tests, 10000 runs).

